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 ALLEGATO C –CRITERI DI VALUTAZIONE 

 

 

PROCEDURA APERTA PER LA FORNITURA DI BIOLOGIA MOLECOLARE IN MODALITA’ SERVICE DI 
SISTEMI COMPLETI PER LA DIAGNOSTICA MOLECOLARE CON METODICA NEXT GENERATION 
SEQUENCING (NGS) OCCORRENTE ALLA S.C. GENETICA MEDICA, P.O. BINAGHI ATS SARDEGNA - PER 
ANNI DUE. 
 
 

MODALITA’ DI VALUTAZIONE DELLE OFFERTE E DI AGGIUDICAZIONE 
 

 

La graduatoria finale rispetto alla quale si proclamerà l’aggiudicazione della presente gara sarà redatta 

seguendo il criterio dell’offerta economicamente più vantaggiosa, ai sensi dell’art. 95 c. 2 del Codice, 

sulla base della seguente ponderazione: 

 

Punteggio Tecnico (PT) 70 

Punteggio Economico (PE) 30 

Punteggio Totale (Ptotale) 100 

 

Metodo per il Calcolo dei punteggi 

La migliore offerta sarà determinata dal punteggio complessivo (Ptotale) più elevato, che sarà ottenuto 

sommando il punteggio conseguito relativamente al criterio “Punteggio Tecnico” (PT) con il punteggio 

ottenuto con riferimento al criterio “Punteggio Economico” (PE): Ptotale = PT + PE. 

La valutazione delle offerte dal punto di vista tecnico ed economico e l’attribuzione dei suddetti 

punteggi è demandata ad una Commissione Giudicatrice, nominata dalla stazione appaltante in 

conformità alle norme transitorie di cui all’art. 216, comma 12 del D.Lgs. n. 50/2016, che eseguirà tali 

valutazioni sulla base dei criteri e metodologie di valutazione indicati di seguito. 

Per l’attribuzione del punteggio tecnico, le offerte tecniche dei concorrenti verranno valutate dalla 

Commissione Giudicatrice secondo le seguenti modalità. Precisamente, a ciascuna offerta e per ciascun 

criterio di cui alla precedente tabella verrà attribuito un coefficiente di prestazione dell’offerta V(a)i, 

compreso tra 0 e 1. Tali coefficienti saranno successivamente moltiplicati per il relativo punteggio 
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massimo (Wi) previsto per ciascun elemento nella sottostante tabella, così da determinare il 

corrispondente punteggio conseguito per ciascun singolo criterio.  

 Per i criteri quantitativi, i singoli coefficienti V(a)i saranno attribuiti attraverso le formule indicate, per 

ciascuno di essi, nelle tabelle di cui sotto (criterio di natura quantitativa – lotto 2 - criterio 

contrassegnato dal riferimento 1.3).  

Quanto agli elementi cui è assegnato un punteggio tabellare, il relativo punteggio è invece assegnato, 

automaticamente e in valore assoluto, sulla base della presenza o assenza nell’offerta dell’elemento 

richiesto. Verrà attribuito il punteggio 0 al concorrente che non presenta il requisito richiesto ed il 

punteggio predeterminato al concorrente che presenta il requisito. (criteri di natura tabellare lotto n. 

1 tutti i criteri – lotto 2 - criteri contrassegnati dai riferimenti 1.1, 1.2, 1.4, 1.5, .1.6, 1.7, 1.8, 1.9) 

Trattandosi di criteri quantitativi e tabellari si precisa che le metodologie previste per l’applicazione di 

tali criteri consentono già l’attribuzione di un coefficiente pari ad 1 e/o del punteggio in valore assoluto 

e, pertanto, l’assegnazione del conseguente punteggio massimo alla miglior proposta formulata per 

ciascuno di detti criteri. I coefficienti di prestazione in tal modo ottenuti saranno, quindi, moltiplicati 

per il relativo punteggio massimo (Wi) previsto per ciascun criterio di valutazione nella sottostante 

tabella. Una volta determinati i punteggi tecnici parziali relativi ai singoli criteri ed a ciascuna offerta, 

secondo le modalità sopra descritte, il Punteggio Tecnico complessivo (PT) sarà attribuito a ciascun 

concorrente come somma di tali punteggi parziali. 

 

La somma dei punteggi ottenuti darà origine al punteggio complessivo  provvisorio; successivamente, 

qualora nessuna offerta abbia acquisito il massimo punteggio, si procederà alla riparametrazione, 

attraverso la quale, il punteggio massimo ottenuto sarà riportato a 70 e proporzionalmente si 

trasformeranno gli altri punteggi provvisori, in maniera da assegnare tutti i 70  punti disponibili per la 

qualità alla migliore offerta. 
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Di seguito si riportano gli “ELEMENTI DI VALUTAZIONE DELL’OFFERTA”   

CRITERI DI VALUTAZIONE – LOTTO 1 
Sistema analitico di diagnostica molecolare tramite NGS per tumori eredofamiliari per S.C. 
Genetica Medica P.O. Binaghi ATS Sardegna 
 
 

N° criteri  
valutazione 

 criteri di valutazione lotto 1 criteri tabellari 
Fattore  

ponderale 
Wi 

1.1 
Possibilità di poter analizzare contemporaneamente 
almeno 48 campioni con un coverage garantito nel 99% 
delle regioni target di 200X per analisi germinale 

 
Si/No 

 

5 

1.2 Analisi di geni oltre quelli richiesti Si/No 4 

1.3 
Preparazione della libreria mediante tecnologia a cattura 
per analisi germinale 

Si/No 10 

1.4 
Preparazione della libreria mediante tecnologia ad 
ampliconi per analisi somatica 

Si/No 5 

1.5 

Kit per l’analisi germinale pronti all’uso per la 
preparazione di librerie che presentino protocolli 
compatibili con diverse tecnologie di sequenziamento 
utilizzate dalle principali piattaforme presenti sul mercato 

Si/No 10 

1.6 

Fornitura di un programma di validazione dell’intero 
flusso di lavoro (reagenti + analisi) per assicurare le 
performance analitiche del test, condotto su campioni di 
routine in laboratorio, con rilascio di un report 

Si/No 10 

1.7 
Detection di varianti complesse per analisi germinale 
come ampie delezioni, inserzioni Alu, pseudogene PMS2 

Si/No 7 

1.8 

Fornitura di un software di analisi dati automatizzata 
delle corse di sequenziamento, marcato CE-IVD che 
permetta all’utente l’iterpretazione di tutte le varianti 
conosciute e non e l’analisi del copy numbervariations 
(CNV) per germinale, partendo dallo stesso dato grezzo di 
sequenziamento NGS 

Si/No 7 

 
1.9 

Piattaforma con accesso integrato ai principali database 
pubblici e all’interfaccia IGV ed integrazione della 
predisposizione di patogenicità sulla base delle linee 
guida ACMG 

Si/No 5 

1.10 Protezione dei dati dei pazienti attraverso l’utilizzo di 
data center sicuri e certificati ISO 27001 

Si/No 7 

Totale punteggio max per le caratteristiche qualitative lotto 1  70 
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CRITERI DI VALUTAZIONE – LOTTO 2 
Sistema analitico di diagnostica molecolare tramite NGS per cardiopatie  ereditarie per S.C. 
Genetica Medica P.O. Binaghi ATS Sardegna. 
 

N°criteri di 
valutazione 

 criteri di valutazione lotto 2 criteri 
Fattore  

ponderale Wi 

Lotto n. 2  Strumentazione 55 punti 
  

1.1 

Sistema che non risenta in termini di 
accuratezza degli omopolimeri( serie di basi del 
DNA uguali tra loro) questa peculiarita 
consente di ottenere una accuratezza nel 
sequenziamento anche in presenza di tratti con 
serie di basi equivalenti “ Omopolimeri” ( per 
poter ottenere una maggiore precisione e un 
minor errore nel sequenziamento). 

Tabellare 
Si/no 

10 

1.2 

Chimica di sequenziamento SBS che arrivi fino a 
2X 300 bp di lunghezza (SBS= Sequencing by 
synthesis sequenziamento tramite sintesi 
tipologia di metodo chimico del 
sequnziamentoattualmente sul mercato con 
miore margine di errore; 600 bp = lunghezza 
massima ( limite) del tratto da sequenziare). 
 

Tabellare 
Si/no 

10 

1.3 

Accuratezza dello strumento superiore a Q30 
(99,9%) (Q=terminologia universale  per la 
tecnica di sequenziamento NGS) 
 

Q (a)i 

V(a)i= _________ W 
 

                                            i_1.3 

  Q max 
 

V(a)i: è il coefficiente attribuito all'offerta dal 
concorrente i-esimo; 
Q(a)i è l’accuratezza dello strumento dichiarata 
nell'offerta del concorrente i-esimo; 
Qmax è l’accuratezza  dello strumento massima 
dichiarata tra tutte le offerte dei concorrenti;  
Wi_1.3 è il fattore ponderale corrispondente al 
criterio 1.3. 

Quantitativo  
Sino a 

8 
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1.4 

Amplificazione clonale delle librerie 
completamente automatizzata e inclusa 
all’interno dello strumento, con  assenza di 
intervento manuale di operatore tra 
l’amplificazione librerie e il sequenziamento. 

Tabellare 
Si/no 

10 

1.5 
Sistema di rilevazione del segnale luminoso 
fluorescente tramite diodo. ( segnale ottico) 

Tabellare 
Si/no 

7 

1.6 

Sequenziatore stand-alone ovvero in un unico 
strumento in loco integrato nel Sequenziatore 
che esegua l' analisi primaria, secondaria senza 
l'ausilio di un server esterno o remoto. ( i dati 
compresi quelli sensibili vengono elaborati e 
custoditi in loco e mai esportati ). 

Tabellare 
Si/no 

10 

 
Reagenti 15 punti 

  

1.7 

Pannello per screening genetico di Cardiopatie 
e malattie vascolari che includa Cardiomiopatia 
Dilatativa, Cardiomiopatia 
Ipertrofica,Cardiomiopatia aritmogena del 
ventricolo destro, Sindrome del QT lungo, 
Sindrome del QT corto, Sindrome di Brugada, 
Sindrome di Marfan,Loeys-Dietz Syndrome, 
Tachicardia Ventricolare polimorfa 
catecolaminergica, Cardiomiopatia restrittiva, 
Cardiomiopatia del miocardio non compatto, 
Sindrome di Noonan, Fibrillazione atriale 
familiare. 

Tabellare 
Si/no 

5 

1.8 
Test applicabile a quantità di campione ridotte 
a =>50 ng  

Tabellare 
Si/no 

5 

1.9 
Coverage superiore a 200x per tutte regioni 
incluse nel pannello 

Tabellare 
Si/no 

5 

Totale punteggio max per le caratteristiche qualitative lotto 2 70 

 

Per quanto riguarda l'assegnazione del punteggio “prezzo”, si utilizzerà la formula sotto riportata:  
LINEARE:  

Vai = Ra / Rmax 
 
Legenda: 
Vai = Coefficiente della prestazione dell’offerta (a)  , rispetto al requisito (i) tra 0 e 1 
Ra = Valore (ribasso) offerto dal concorrente a 
Rmax = Valore (ribasso) dell’offerta più conveniente 
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Metodo per il calcolo dei punteggi 

La Commissione Giudicatrice, terminata l’attribuzione dei coefficienti agli elementi qualitativi e 

quantitativi, procederà, per ciascun lotto ed in relazione a ciascuna offerta, all’attribuzione dei 

punteggi tecnici secondo il metodo aggregativo compensatore. 

Il Punteggio Tecnico complessivo è dato dalla seguente formule: 

 

PTi= Σn *Wi*V(a)i+ 

Dove: 

PTi = punteggio tecnico dell’offerta i-esima; 

n = numero totale dei requisiti; 

Wi = peso o punteggio attribuito al requisito (i); 

V(a)i = coefficiente della prestazione dell’offerta (a) rispetto al requisito (i) variabile tra zero e uno; 

Σn = sommatoria. 

 

Al risultato della suddetta operazione verranno, ovviamente, sommati i punteggi tabellari, già espressi 

in valore assoluto, ottenuti dall’offerta del singolo concorrente. Non si procederà ad ulteriore 

riparametrazione. 

 

Il Punteggio Economico attribuito a ciascun concorrente è ottenuto come prodotto del coefficiente 

attribuito ad ogni offerta economica (secondo il metodo sopra specificato) per il relativo punteggio 

massimo (punti 30). 

La migliore offerta sarà determinata dal punteggio complessivo (Ptotale) più elevato, che sarà ottenuto 

sommando il punteggio conseguito relativamente al criterio “Punteggio Tecnico” (PT) con il punteggio 

ottenuto con riferimento al criterio “Punteggio Economico” (PE): Ptotale = PT + PE. 

Si precisa che tutti i calcoli necessari per l’attribuzione dei punteggi con le modalità sopra indicate 

saranno eseguiti con arrotondamento alla seconda cifra decimale, per difetto se la terza cifra decimale 

è compresa tra 0 e 4, e per eccesso se la terza cifra decimale è compresa tra 5 e 9. Non si procederà ad 

ulteriore riparametrazione. 

 
 
 
 
 
 
 
 


